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PREPARAZIONE DI N
CAMPIONE per Fanalisi

ai radiocarbonio, una
tecnica di datazione non
sempre soddisfacente.

} nuovi metodi basti

sul BNA potrebbero
offrire un'interessante
alternativa.
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Le date dell’evoluzione

Daf confronto del DNA una nuova tecnica per risalire agli antenati comuni

contorni dell’albero dell’evoluzione si fanng
meno sfumati, grazie agli studi di un gruppo di
ricercatori guidati da Emmanuel Douzery, del-
P'Universita di Montpellier. Basandosi sull’ana-
lisi comparata degli amminoacidi di piti di 100
proteine appartenenti a 36 specie viventi fra ani-
mali, funghi e piante, e utilizzando un particolare
approceio statistico, Douzery e colleghi hanno sti-

mato la data di alcuni episodi chiave dell'evoluzio-
ne, offrendo cosi un nuevo metodo per risalire al
periodo in cui ¢ vissuto il progenitore comune di
due specie distinte,

Determinare la data in cul inizia la divergenza
tra due rami evolutivi ¢ un compito arduo, Per
eventi recent ¢ per animali abbastanza grandi la
soluzione ¢ stata spesso il ritrovamento di fossili
dell'ultimo progenitore comune di due specie. In

quel caso, la datazione delle rocce in cui sono in-
trappolati i resti o la misurazione della percentuale
di carbonio-14 rende possibile una rozza stima
dell'eta dei reperti.

Con I'avvento della biologia molecolare, & stato
proposto un altro approccio: se i geni accumulano
mutazioni a ritmo costante nel tempo, allora dalla
misura detle differenze tra i DNA di due specie vi-
venti si puo risalire al periodo in cui si sono separa-
te. Questo «orologio molecolare» ¢ stato quindi pri- .
ma calibrate per alcuni faxa con una ricca docu-
mentazione fossile, come i vertebrati, e poi usato
per stimare 1 punti di divergenza di altre speme:_
Spesso, perd, le conclusioni non sono state soddi
sfacenti: molti phyla sembrano essere apparsi cens
tinaia di milioni di anni prima rispeto a quanto in:
dicato dalla paleontologia, perché il tasso dell'evo
luzione & differente per diversi gruppi di organismi

Douzery e colleghi hanno analizzato 129 pIa
teine di 36 specie viventi essenziali per Ia vita ch
hanno la caratteristica di presentare sequenze ¢
amminoacidi rimaste quasi costant durante Pevo
luzione e, dalle piccole differenze tra le specie sg
pravvenute nel corso del tempo, hanno stimato P
ogni gruppo il tasse di mutazione. Poi hanno cr
to un albero evolutivo dei principali tara ch
corpora i differenti tassi di mutazione stimati:
ogni gruppo e che concorda con i dati ben cor
sciuti di sei fossili di antiche specie.

1l fatto che le specie appajano quasi ovunq
nell'albero prima che nella documentazione foss
segna un punto a favore del nuovo metodo. M
vantaggio pit rilevante ¢ che non & necessa
ipotizzare un tasso costante per 'evoluzione dip
tozoi, piante e animali.
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